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Bakterie z rodzaju Pectobacterium to wystepujace powszechnie patogeny roslin uprawnych i
ozdobnych. lzolowane s3 z roslin, wody czy gleby we wszystkich strefach klimatycznych.
Rodzaj Pectobacterium jest niezwykle réznorodny wydzielonych jest ponad 20 gatunkow, z
ktorych wszystkie wywotujg objawy mokrej zgnilizny roslin, przyczyniajac sie do istotnych strat
w ich uprawach. Wyjagtek stanowi gatunek P. betavasculorum, ktéry wywotuje martwice
naczyniowg burakéw cukrowych. Jednakze bakterie tego gatunku mogg infekowaé rézne
rosliny uprawne (burak cukrowy, ziemniak czy stonecznik), ktére odgrywajg kluczowe role na
rynku zywnosci, biopaliw czy bioplastikéw. Kompleksowe analizy fenomiczne i genomiczne
szczepOw izolowanych z rdéinych gatunkéw roslin wykazaty, ze wszystkie szczepy P.
betavasculorum majg podobne, duze zdolnosci adaptacyjne do zmieniajgcych sie warunkéw
srodowiskowych, tj., temperatura, zasolenie, pH czy dostepnos¢ wody, co zapewnia im
skuteczne zasiedlanie rdéznych srodowisk. Genomika pordwnawcza wykazata, iz szczepy
szczepy izolowane z roslin o duzej zawartosci cukrow, burak cukrowy i ziemniak, réznig sie od
szczepow izolowanych ze stonecznika i karczocha, ktére charakteryzujg sie odpowiednio, duza
zawartoscig ttuszczy lub inuliny oraz wiekszg zawartoscig ksylozy niz sacharozy. Wyniki
profilowania sktadu kwasdw ttuszczowych (FAME) oraz niecelowane] analizy metabolomicznej
(GC-MS) potwierdzajg, ze obserwowany unikalny sktad gendw moze by¢ przyktadem adaptacji
P. betavasculorum do gatunku rosliny zywicielskiej, dzieki czemu bakteria moze optymalnie
wykorzystac sktadniki odzywcze dostepne w tkankach gospodarza. Szczepy P. betavasculorum
z burakéw cukrowych charakteryzujg sie wyzszymi ilosciami nasyconych kwasdw ttuszczowych
(SFA) i nizszymi ilosciami rozgatezionych kwaséw ttuszczowych (BCFA) niz szczepy ze
stonecznika i karczocha. Cukry sg substratami potrzebnymi do ich syntezy SFA, ktére dominug
w szczepach z buraka, podczas gdy starterami do syntezy BCFA sg aminokwasy rozgatezione,
a ich ilo$¢ jest wieksza w szczepach izolowanych z karczocha lub stonecznika [1]. Analizy
metaboliczne wykazaty, ze w zaleznosci od rodzaju cukru dostepnego w Srodowisku bytowania
P. betavasculorum, rézne szlaki metaboliczne sg regulowane. Obecnos$é ksylozy zwieksza
zewnatrzkomérkowy metabolizm cukréw i glicerolu, a takze stymuluje synteze polimeréw
cukrowych. Natomiast w obecnosci sacharozy promowany jest intensywny pozakomérkowy
metabolizm amin i aminokwaséw [2]. Dzieki duzej plastycznosci metabolicznej bakterie z
gatunku P. betavasculorum mogg zmieniac rosline zywicielskg a tym samym rozprzestrzeniaé
sie w réznych regionach klimatycznych, pomimo obserwowanej adaptacji do gospodarza
roslinnego. Gatunek P. betavasculorum z uwagi na potencjat adaptacyjny, nalezy uznac za
wazny patogen, w rolnictwie ktory warto monitorowaé, zwtaszcza w dobie intensywnej
wymiany materiatéw roslinnych przy jednoczesnym braku skutecznych metod kontroli

Pectobacterium.
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